
  

Rekombinacja i polimorfizm 
mitochondrialnego DNA       
w europejskich populacjach 

omułków Mytilus



  

Omułki z rodzaju Mytilus
•szeroko rozpowszechnione 
w wodach przybrzeżnych 
stref umiarkowanych

•intensywnie eksploatowane 
i hodowane w celach 
spożywczych

•w Europie trzy gatunki: 
M.edulis, 
M.galloprovincialis, 
M.trossulus
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Dziedziczenie niemendlowskie i brak rekombinacji



  

Unikalny sposób dziedziczenia mtDNA u omułków

plemniki komórki jajowe1wariant mtDNA 1 wariant mtDNA

Zygota

Potomstwo
2 warianty mtDNA 1 wariant mtDNA 
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Struktura rejonu kontrolnego wariantów bałtyckich



  

Struktura rejonu kontrolnego wariantów europejskich
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Jak powstały zrekombinowane warianty mtDNA?

duplikacja

rekombinacja
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